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EMENTA / OBJETIVOS

A disciplina tem como principal objetivo apresentar as ferramentas basicas utilizadas para a anélise de dados de
biomoléculas e sua interpretacdo e aplicagdo. Dentro desta abordagem serdo discutidos aspectos tedricos e praticos
relevantes sobre o historico da bioinformatica, para que serve, como é feita e quem faz; nogdes bésicas sobre as
principais linguagens de programagao e sistemas operacionais utilizados, introdugéo aos bancos de dados de DNA, RNA
e proteinas e principais metodologias empregadas para o desenvolvimento de projetos genomas e transcriptomas, sua

montagem e interpretacao.

METODOLOGIA
As aulas tedricas serdo expositivas e incluirdo a leitura e discussao de artigos cientificos e serdo apresentadas com o uso

de data show. As praticas serdo realizadas em computadores com acesso a rede e a alguns dos principais bancos de
dados disponiveis publicamente e a outros de acesso restrito. Serdo praticadas analises de alinhamento, de anotagéo
gendmica e de mineracdo de dados bem como simulagdes para desenvolvimento e uso de pipelines. Dentro deste
ambiente iremos utilizar ferramentas para clusterizagcdo e montagem de genomas, para visualizagdo de consensos, para
busca de similaridade em bancos de DNA, RNA e proteinas, predicdo de estrutura de proteinas e estabelecimento de

relaces de homologia, entre outras.

CONTEUDO PROGRAMATICO

1. Conversando sobre bioinformatica
O que é a bioinformatica, quando surgiu e como se desenvolveu

A bioinformatica no Brasil; quem sao e onde estéo os bioinformatas

2. Genética e computacao

A interacdo das areas




Projetos Genomas: completo e expresso

Genoma EST: vantagens e desvantagens

Decodificando os genomas através de algoritmos

Introducao a linguagens de programacgao: PERL, JAVA, LINUX

Desenvolvimento de Pipelines

3. Montando um genoma
Processos de Clusterizagdo: Mega Blast
Estabelecimento de Contigs: CAP 3

Base-calling e Cross-match

4. Data Mining

Processos de Descoberta de Informagoes
Mineragéo de Dados via Data Mining
Utilizagdo de Softwares

Praticando Data Mining (prética)

5. Bancos de dados gendmicos
Introducao
GenBank e processos de Blast, SWISSPROT e GO

‘Blastando” (pratica)

6. Anotagdo Gendmica

Oqueé

Anotacao de sequéncias nucleotidicas e proteinas

Anotagéo de Processos e estabelecimento de vias Metabdlicas
Anotagéo Realizada

Anotando (prética)

7. Filosofando

Um pouco de historia




Ciéncia, Genética e Bioinformatica

Consideracdes finais

BIBLIOGRAFIA

Baxevanis AD and Ouellete BF (2001) Bioinformatics. A pratical Guide to the analysis of genes and proteins. John Wiley &

Jons Inc.

Mount DW (2004) Bioinformatics. Sequence and genome analysis. Cold Spring Habor Laboratory Press
Lesk AM (2008) Introdug&o a Bioinformatica. 22 edi¢&o. Artmed, Porto Alegre.

Artigos Cientificos na area

Bancos de Dados

WEB sites in “HTTP”




