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EMENTA / OBJETIVOS

Ementa: Aminodcidos e proteinas. Cromatografia e eletroforese de proteinas. Técnicas de extragdo e purificagao. Biologia
molecular aplicada a obteng&o de proteinas recombinantes. Cristalografia. Esta disciplina tem como objetivos: 1. Propiciar
aos alunos conhecimento sobre a estrutura de proteinas e suas fungdes, assim como a associagdo com outras moléculas
enddgenas; 2. Realizar, em aulas praticas, protocolos basicos usados em bioquimica e biologia molecular aplicados ao
estudo de proteinas; 3. Revelar cuidados especiais no manuseio € na extragcdo de enzimas; 4. Praticar técnicas de
obteng&o de proteinas recombinantes, incluindo clonagem, transformacao, expressao e purificagéo e conhecer rudimentos

sobre o Programa GraphPad Prism, usado em célculos de cinética enzimatica e de afinidade de receptores por ligantes.

METODOLOGIA
As aulas serdo tedricas expositivas, e praticas (no Laboratério de Biologia Molecular Carmem Lemos), com trabalhos a

serem desenvolvidos individualmente ou em grupo. As avaliagdes seréo tedricas em sala de aula, ou atraves de trabalhos
a serem entreguem via Plataforma Moodle-UFBA. Estes trabalhos abordam artigos cientificos em revistas indexadas

relacionadas ao tema.

CONTEUDO PROGRAMATICO

1. Aminoacidos e Ligacoes Peptidicas

2. Estruturas 12, 22, 32, e 42 das proteinas.

3. Técnicas de extracéo e purificagdo. Colunas cromatograficas e HPLC.
4. Purificagdo de enzimas. Medida de atividade enzimatica.

5. Géis de DNA e Proteinas. Western blotting.

6. Clonagem, transformacé&o e expresséo de Proteinas recombinantes.
7. Técnicas de cristalografia. O desenho de drogas (drug design).

8. Mutagbes proteicas e patologias.




9. Receptores Nucleares e Farmacogendmica.

10. Uso do programa GraphPad Prism na analise de dados.
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Sitios na internet

Sociedade Brasileira de Bioquimica e Biologia Molecular(SBBq): http://www.sbbg.org.br/v2

Sociedade Brasileira de Genética (SBG): http://www.sbg.org.br

Livraria Cientifica Eletrénica online (Scielo): http://www.scielo.br

Livraria online do Centro Nacional de Informagdo em Biotecnologia (NCBI): http://www.ncbi.nlm.nih.gov/books
Livraria Nacional de Medicina dos EUA (PubMed): http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/

Atlas de sinalizagdo dos Receptores Nucleares (NURSA): http://www.nursa.org/

Artigos extraidos das fontes citadas acima.
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